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Тест система: Псевдовирусная система SARS-CoV-2 
 
 

Мишень/тест-система  

Клеточная линия (при 
наличии) 

Метод детекции 

Активность 

Методы контроля 

Ингибиторы входа SARS-CoV-2 

HEK293-ACE2-TMPRSS2 

Люминесценция  

Ингибирование 

Положительный контроль: без псевдовирусных частиц 

Отрицательный контроль: ДМСО 

 

Краткое описание тест-системы 
 
Тест-система основана на способности соединений ингибировать поверхностный белок S вируса 
SARS-CoV-2. 
Тест-система исследования ингибирующей активности, включает три основных компонента:  

1. псевдовирусные частицы, экспонирующие поверхностный белок S вируса SARS-CoV-2;  
2. клеточная линия HEK293-ACE2-TMPRSS2; 
3. исследуемые соединения. 

Протокол 
 
№№ Процесс Комментарии 

1 Приготовление рабочих растворов 
соединений в ДМСО  

 

2 Титрование соединений в 96-луночном 
планшете 

 

3 Внесение в лунки псевдовирусных частиц   

4 Инкубация соединений с псевдовирусными 
частицами 

1 час, 37°С, 5% CO2 

5 Внесение клеток в лунки Концентрация клеток (1.5 × 104 

клеток/лунку) 

6 Инкубация клеточной культуры с 
псевдовирусными частицами 

48 часов при 37°С, 5% CO2 

7 Детекция люминесценции с помощью набора 
Luciferase Assay System (Promega, США) 

 

8 Статистическая обработка данных Prism 6 (GraphPad Software, США) 

 
 
Интерпретация результатов 
 
Статистическую обработку данных и расчет IC50 проводили в программе GraphPad Prism 6 (Ver. 
6.04) методом нелинейной регрессии. 
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Препарат сравнения, использованный для валидации методики; результаты 
валидации 
 
В качестве препаратов сравнения использовать арбидол (IC50 = 7.8 ± 3.1 мкМ). 
 
Дополнительные характеристики 
 
Количество вещества для проведения одного исследования 

Производительность тест-системы 

 

250 мМ 

10-20 веществ в неделю 
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